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Szegedi bioinformatikai kutatast
tamogat Mark Zuckerberg
alapitvanya

A szegedi Horvéath Péter bioinformatikus csoport-
janak részvételével zajlé mesterségesintelligencia-
kutatas tamogatasarol dontétt a Facebook alapité-
jaként ismert Mark Zuckerberg és felesége,
Priscilla Chan alapitvanya, a Chan Zuckerberg
Initiative.

Horvath Péter bioinformatikus csoportja tébb mas
szegedi kutatdcsoporttal egylttmikodve vilagvi-
szonylatban is egyedilalld egysejt-analitikai elja-
rast fejlesztett ki és tokéletesit annak érdekében,
hogy az emberi sejtek egyedi elemzésével a leg-
aprobb eltéréseket is felfedezhessék, utat nyitva
ezzel a sejtbioldgiai folyamatok és a koros elvalto-
zasok jobb megértésének — all a Magyar Tudoma-
nyos Akadémia (MTA) kdzleményben.

A kommuniké emlékeztet arra, hogy a génekben
kédolt informacidk mellett legalabb ennyire fonto-
sak a sejtek szintjén ténylegesen kifejez8d6,
egyedi jellegek (fenotipusok), amelyek eltérései jol
tikrozik a szervezet mikddésének hibait. E dina-
mikus valtozasok preciz elemzéséhez rendkivdl
nagy segitséget jelentenek a nagy érzékenységi
mikroszkoprendszerek és bonyolult informatikai
feldolgozo rendszerekkel valo 6sszekapcsolasuk.

Horvath Péter, az MTA Szegedi Bioldgiai Kutato-
koézpont Mikroszképos Képfeldolgozo és Gépi Ta-
nulasi Csoportjanak vezetdje Gttéré munkat végez
a mesterséges intelligenciaval tdmogatott, sejtala-
pu elemzés teriletén: a kutatécsoportja altal fej-

lesztett, folyamatosan tanulé intelligens szoftverek
akar tobbmilliardnyi sejt kozott is képesek felfe-
dezni Uj fenotipusokat. A szegedi kutatok altal
kialakitott mikroszkdprendszer azonban ennél is
tébbet tud: precizen korulvagja és kiemeli a minta-
bdl a megjelenésik alapjan részletesebb vizsgalat-
ra érdemes sejteket. A szegedi eredményekre az
élettudomanyok legnagyobb szaktekintélyei is
felfigyeltek, a kutatdi parbeszéd pedig értékes
kapcsolodasi pontokat fedett fel.

Horvath Péter elmondta: a Chan Zuckerberg
Initiative altal tamogatott kutatasban a proteomika
atyjanak tekintett Matthias Mann, a legtébbet idé-
zett német kutaté, a mincheni Max Planck
Biokémai Intézet vezetbje és a Koppenhagai Egye-
tem professzora, valamint Emma Lundberg, a
Stanford Egyetem és a svéd KTH Royal Institute of
Technology professzora, a proteomika és a sejt-
biolégia terlletének egyik vezetd fiatal kutatdja
lesznek a szegedi csoport partnerei. A tamogatas
mértékére vonatkozd kérdésre Horvath Péter azt
kozolte, hogy a pontos dsszegrél még folynak a
targyalasok, de szazmillié forintos nagysagrendrél
van sz0.

A mélytanulasi algoritmusokkal 6tvézott, mikro-
szkopos egysejtanalizis proteomikai alkalmazasa-
ra (deep visual proteomics) szant kooperativ kuta-
tds egyedulallé célkitlzése egy olyan intelligens
képfeldolgozd rendszer kialakitasa, amely egy-
arant képes az emberi szbvetek minden egyes
sejtiet felismerni; az eltérd fenotipusu sejteket
szétvalogatni; a kulénféle sejttipusokat kinyerni,
tovadbba a bennik 1év8 6sszes fehérjét kvantitati-
van jellemezni. Ez utdbbi 1épés egyben a fehérje-
analitika jelent8s tovabbfejlesztését is magaban
foglalja azzal a céllal, hogy minél kisebb minta-
mennyiségbdl - minddssze néhanyszor tiz sejtbél -
precizen és specifikusan lehessen jellemezni a
szervezetet alkoté minden egyes sejtféleséget.

A jelenleg rendelkezésre all6 legérzékenyebb
tdbmegspektrometriai eljarasok néhany szaz sejt
elemzése alapjan irjak le az egyes sejttipusok
jellemzd fehérjekészletét, a mintaméret nagysag-

503



rendnyi csokkentése viszont hatalmas el6relépés
lenne az egyes sejtek felépitésének és mikodésé-
nek minél pontosabb megismerése iranyaban -
emlékeztet az MTA.

A kbézlemény szerint az innovativ technolégiafej-
lesztést célzé kutatds szorosan kapcsolodik a
Chan Zuckerberg Initiative altal szintén tdmogatott
Human Cell Atlas projekthez, amely jelenleg a
vildg egyik legnagyobb volumen( bioldgiai kutata-
sa. Célja, hogy az emberi szervezet minden egyes
sejtféleségét a lehetd legpontosabban jellemezze,
és lényegében térképet adjon a kilénbdzé seijtti-
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pusok egymashoz valé viszonyarodl, a széveteken
belll 6sszeépllé sejtek kapcsolatairdl, a szervek
és szervrendszerek egymasra hatasardl, ezaltal
pedig arrél, hogy e haromdimenziés térkép valto-
zasai hogyan befolyasoljak az egyes szervek és a
szervezet egészének egészségi allapotat.

Forras: https://sg.hu/cikkek/it-tech/137125/szegedi-
bioinformatikai-kutatast-tamogat-mark-zuckerberg-

alapitvany

Valogatta: Berke Barnabasné
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